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Nexteraによるライブラリー調整の流れ 





2.5 ng/ml 1.25 ng/ml 0.625 ng/ml 条件検討１ 

条件検討２ 2.5 ng/ml 1.25 ng/ml 0.625 ng/ml 



0.625 ng/ml 0.625 ng/ml 0.625 ng/ml 

m



Density(K/mm2) 

Cluster PF(%) 

% >= Q30[Total] 

150x150 250x250 

400 bp  900 bp 400 bp 900 bp 

835 

92 

86 

585 

85 

76 
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90 

73 

703 

63 
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1,228 

75 

68 



%>Q30 

Median 
Qscore 

80 
80 

30 30 

400 bp 900 bp 
150x150 



60 %>Q30 

Median 
Qscore 

400 bp  900 bp 

250x250 

(claster: 585 k/mm2) 

400 bp 

(claster: 1,228 k/mm2) (claster: 703 k/mm2) 

60 60 

30 30 30 



Strain3 Strain2 Strain1 

Strain6        ・ ・ ・ ・ ・       Strain12 

Strain5 Strain4 

Nexteraで作成した12株 
のライブラリーをプール 

500 bp前後のサイズ 
をゲル切り出し 



250x250 [%>=Q30]  

Read1 

Read2 

Total 

phiX 
TruSeq(4

00 bp) 
TruSeq(9

00 bp) 
Nextera 

Nextera 
(Gel cut) 

84.4 

75.9 

80.2 

82.7 

69.0 

75.9 

66.4 

55.0 

60.7 

69.9 

53.4 

61.5 

78.9 

62.6 

71.4 



８ライブラリー ４２ライブラリー 



タグメンテーションの目立ったムラはみられない 





Nextera Nextera XT 

Tagmentation 

PCR amplification (5 cycles) 

Clean-Up (Zymo) 

Clean-Up (AMPure) 

Sequence 

Sample Pool 

Tagmentation 

PCR amplification (12 cycles) 

Sequence 

Sample Pool 

Normalization 

Size check  (Bioanalyzer) 

Clean-Up (AMPure) 

Size check  (Bioanalyzer) 

qPCR 

Size check  (Bioanalyzer) 

qPCR 

Sample Pool 



0.2 ng/ml 0.1 ng/ml 

0.05 ng/ml 0.025 ng/ml 

0.2 0.1 0.05 0.025 




