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AGAATGATAACAGTAACA CAC'I_I'CTGTTAACCWAAGATTACTTGATCCACTGA'ITCAACGTACCGTAACGAACGTATCAATI'GAGACTAAATATI’AACGTACCA'I'I'AAGAGCTACCGTCTTCTGTTAACCTI'AAGA'I_I'AC'I'I'GATCCACTGA'I'I'(
GATTACTTGATCCACTGATTCAACGTTAAGATTACTTGATCCACTGATTCAACGTACCGTAACGAACGTATCAATTGAGCTTCTGTTAACCTTAAGATTACTTGATCCACTGATTCAACGTACCGTAACGAACGTATCAATTGAGACTAGCAAC
CGTATCAATTGAGACTAAATATTAACGTACCATTAAGAGTCTGTTAACCTTAAGATTACTTGATCCACTGATTCAACGTACCGTAACGAACGTATCAATTGAGACTAAATATTAACGTACCATTAAGAGCTACCGTGCAACGAAAAGAATGATAA
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1 1,610 8,764 16S URY—L RNAEGF. B9 E5! 92 100
2 2,328 5,915 AVIIWIVTF ADAILVA (H3N2). PBTERGTF 100 99
3 2,323 5,974 AVTIVIVT ADAIVA (H3N2). PB2 LT 100 99
4 2,237 5,710 AVIIVIVH ADAJLUA (H3N2). PAEET 100 99
5 1,770 4,552 AVIIVIVS ADAIVA (H3N2). HAEBET 99 99
6 1,549 3,819 AVITIVIVT ADAIVA (H3N2). NP BEIEF 100 99
7 1,484 3,735 AVIIVIVH ADAIVA (H3N2). NAEEF 100 99
8 1,011 2,449 AVIIVIVT ADAIVA (HIN2). MEGTF 100 98
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2 681 8 60S URY—LST VW&, 123a#. mRNA 97 100
3 2,323 15,952 AVIIVIVT ADAIVA (H3N2). PB2 LT 100 99
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AGAATGATAACAGTAACACACTTCTGTTAACCTTAAGATTACTTGATCCACTGATTCAACGTACCGTAACGAACGTATCAATTGAGACTAAATATTAACGTACCATTAAGAGCTACCGTCTTCTGTTAACCTTAAGATTACTTGATCCACTGATT(
FCAACGTACCGT ACGAACGTATCATTAAGATTACTTGATCCAC GATTCAACGTACCGTAACGAACGTATCAATTGACACTAAATATTAACGTACCATTAAGAGCTACCGTGCAACCACGAAAAG AATGATAACAGTAA! CACACTTCTGTTAﬁ
GACG A AGTAAC, CTTCT! Ci A ATCCACTGATTCAAC GTACCCGAT AGATTACTTGATCC. TATATTACAA GTA GTA AT AGH

TTG CTGATTCAACGTTAA Al GAT A ACCGTA, T GTTA ATCCACTGATTCA ACCG G T AGCAAC
CGTAT! CAATTGAGACTAAATATTAACGTACCATTAAGAGTCTGTTAACCTTAAGATTACTTGATCCACTGATTCAACGTACCGT ACGAACGTATCAATTGAGACTAAATATTAACGTACCATTAAGAGCTACCGTGCA CGAAAAGAATGATAA



